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[’Anémie Infecticuse A

* Décrite pour la premiere fois en 1979 au Japon

\due mondialement

ysenticllement les poulets de production




Modes de transmission
Transmission verticale



Transmission Horizontale




Symptdmes et I€sions




Le virus : Classification et morph

S
> Famille: Anelloviridae 3‘
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VP2 (ORFI)
VP1 (ORF3) protéine non
Protéine structurale de
structurale de 24KDa
52KDa PTPase

VP3 (ORF2)
Proteine non

structurale de
14KDa




Les protéines virales

VP1 VPS5

Protéine majeure de la Induit Papoptose dans

capside les cellules lymphoides
Réplication de poulets infectées :
Classification : Région immunosuppression
hypervariable

Antigéniques majeures
On des anticorps neutralisants




Objectifs

» Caractérisation virologi

»Détermination du degré

» Classification phylogénétique
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Résultats 12

—— Courbe d’amplification du fragment VP3 du CAV de l’isolat 126/ 16 par
PCR en temps réel.

Fluorescence

Tempearature (*C)
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e fision Profil du pic de fusion du gene VP3
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Etude virologique

» Culture sur ceufs embryonnés SPF

ocuf Inoculation
- -
R
on de I'ceuf Ouverture des et de stérilité /4 Y

ceufs



Lesions macroscopiques 14

» Retard De Croissance

» Hémorragies

» CEdemes




Culture cellulaire
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Observation d’ECP sur lignee Vero

| - |

ECP du CAV apres 24h




Amplification par PCR conventionn 17
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VP2

VP3 Mm T-VP3




Séquencage
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EF6B3159 | Australia|2007|G1
AF227982 |Australia|2000|G1
KU095829 Tunisia-1328-09
TH126/16
AYB43527|China-Tianjin|2005|G2
DQ124934 |China-Beijing| 2005 |G2
AF390102 |Malaysia|Z2001|G3
DO2Z17401 |Malaysia| 2005163
AF313470|Del-Ros | USA| 2000 ]G4
Q991394 | USA | 2006 | G4

ME1223 | Cuxhaven=1 | Germany|1992
M55918 | Cux-1|G5
DQ124935 | China-Anhui | 2005166
KJ7268820| Taiwan | 2014 | G6

U65414 |Australia]1996|G7
KJB72513 | Argentina| 2007 |G7
KU645525 | CIAV=-Mouse | G7
KU645524 | CIAV=-Dog | 57
KJ728818 | Taiwan|2014 |GE
ABO46587 | Japan | 2000 | GB
ABO46590 | Japan | 2000 | GB
KC414026|CAT-CAV |GE
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EF6B3159|Australia|2007|G1 TOANHEHD TYMESFATLT ALGAOHEFPPGOREVERRS FNHHK ARG ACGD PEGORNH T LY PLG TETITD S YMGAPASELD THEETLYY
AFZ2T98Z |[hustralia | 20001G1

ED095829.1 Tunisia=1328-=09

TH1Z26/16

AYB43527 |China-Tianjin|2005|G2
DQLl24934 |[China-Beijing|2005 |62
AF390102 |Malaysia]2001|G3
DOZ17401 |Malaysia] 2005163
AF313470|Del-Ros |USA|2000 | G4
Q991394 |USA| 2006] G4

MB1223 | Cuxhaven-1|Germany | 1992
M55918 | Cux=1 ]G5
DQLl24935 | China-RAnhui | 200566
KJT28820|Taiwan| 2014 |G6

U65414 [Australia|1996|G7
KJB72513 |Argentina | 2007 |G7
KUE45525 | CIAV-Mouse | G7
KUE45524 | CIAV=Dog | G7

KJ728818 |Taiwan| 2014 |GB
ABOD46587 | Japan | 20001 GE
ABO46590 | Japan | 2000 | GB
KC414026|CAT-CAYV |GB

» La souche tunisienne PN 126/ 16 possede la glutamine Q a la position 394: déterminant
génétique majeur de la virulence




M55918 Cux-1|GS

EF683159 Australial2007-06- IE

F227982 Australial2000-01-

Do 934 China-Baljing|2005-0

AYB43527 China-Tianiin|2005 G2

AF320102 Malaysia|2001 C3

DO217401 Malaysia|2005 C3

AF313470 USA|2000 C4

Q991394 USA|2006 C4
Carmany|19%2 <

53 China-Anhul |2005-07-1
20 Talwan|2014-11-12 G6
J 313 Argentina| 2007 GV
U65414 Australla|l996-07-28
J { KUG45524 ICIAV-Deg |7
IAV-Mousa | C7

ABD46590 Japan|2000-07-26 C8

KJ728818 Taiwan|2014 |58
ABD46587 Japan|2000-07-26
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proteiques de VP2 a montré une seule variation en acides aminés entre
référence Cux-1, il s’agit de ’acide aminé Valine a la position 153 qui est
¢ de la vitesse de propagatlon et du tropisme du CAV dans les cellules MQR 1




44 D214167 3 Cnina- Shandong| 2005
_mggms Cnina- Shandong|2005
KUEAS524 CAV-Dog/China-Shandong|2015
K728317 Talw an[2014-11-12
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99 KLUEA1014 JN1503/China-Shandongi2015

L KUB45517 S01513|China-Nelmenggu|2015
KF224935 China-Guangz hou|2013-06-09
AF311500 USA|2000-10-06

ABO27470 Japan|[1999-05-18
& TN126/16

17 KIS72514 Argentina|2007
35 KUS72513 Argentina|2007
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ﬁL C217400 Malay 51aj2005-09-21
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100 — AF227982 Australlaj2000-01-24
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brephylogénétique du génome complet du CAV




Etude de la virulence par VP1
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Conclusion o5

» Détection de la présence du génome virale par PCR en temps réel

» Déteetionct scquencage des différentes parties codantes VP1,VP2 et V

énome du CAV

t sur le plan génétique de la souche tunisienne a la souche japonaise



Perspectives . 26

La maladie de I’Anémie Infectieuse Aviai
imée =@ la caractérisation du vi

orales de la proteine VP3
is en valeur







